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VIRAL EQA
V054133 1 1 10 4
ADVDNA27 Adenovirus $V054133:2 > z Q2(,1Q4 jakosciowa iilosciowa
. QAV034116_1 1 8 Q3 . - -
B19DNA27 B19 virus jakosciowa i ilosciowa
QAV034116_2 2 4 Q1, a3
BKDNA27 Bk v QAV144166_1 1 10 Q4 otciowa ilod
virus QAVI44166_2 5 5 2. aa jakosciowa i ilosciowa
CHIKV27 Chikungunya virus QAV154175_1 1 10 Q3 jakosciowa
) lekoopornosé/
CMVDR27 CMV Drug Resistance QAV144169_1 1 4 Q2 . .
sekwencjonowanie
CVRNA27 Coronavirus QAV064137_1 1 10 Q2 jakosciowa
CMVDBS27 Cytomegalovirus Dried |~ )\ 064197 1 1 8 Q3 jakosciowa
Blood Spots
CMVWE27 Cytomegalovirus Whole QAV124150_1 1 10 Q4 kodci ok
Blood QAV124150 2 2 5 Qz, o4 jakosciowa i ilosciowa
DENVRNA27 Dengue virus QAV114148 1 1 10 Q3 jakosciowa
. QAV984104_1 1 10 Q3 . L.
EVRNA27 Enterovirus jakosciowa
QAV984104_2 2 5 Q1, a3
EVTP27 Enterovirus Typing QAV164185_1 1 8 Q1 typowanie
. . QAV024121 1 1 10 Q4 . .
EBVDNA27 Epstein-Barr virus = akosciowa iilo$ciowa
P QAV024121 2 2 5 Q2, Q4 ’
Epstein-Barr virus QAV134161_1 1 10 Q4 o S
EBVWB27 = akosciowa iilosciowa
Whole Blood QAV134161 2 2 5 Q2, Q4 J
HBVDR27 HBV Drug Resistance | QAV124160 1 1 4 Q3 lekoopornosé/
sekwencjonowanie
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HBVGT27 HBV Genotyping QAV064118_1 1 8 Q1 typowanie
lek Jeo
HCVDR27 HCV Drug Resistance | QAV134167 1 1 4 Q3 ekoopornoS¢/
sekwencjonowanie
HCVGT27 HCV Genotyping QAV034117 1 1 8 Q1 typowanie
HAVRNA27 Hepatitis A virus QAV124156_1 1 8 Ql jakosciowa
QAV994110 1 1 8 Q3
V994110 _2 2 4 1, Q3 . , . S
HBVDNA27 Hepatitis B virus QA = 31 32 jakosciowa iilosciowa
QAV994110_4 4 4 Q3, Q4
QAV994112_1 1 8 Q3
V994112 2 2 4 1,Q3
HCVRNA27 Hepatitis C virus QA = 31'82 jakosciowa i ilosciowa
QAV994112 4 4 4 Q3, Q4
HDV27 Hepatitis D virus QAV144170 1 1 8 Q4 jakosciowa iilosciowa
HEVRNA27 Hepatitis E virus QAV124157_1 1 8 Q4 jakosciowa i ilo$ciowa
Herpes simplex virus QAV994105_1 1 10 Q3 g
HSVDNA27 = k
182 QAV994105_2 2 5 QL a3 Jakosciowa
HSVDR27 Herpes sim.plex virus QAV164184 1 1 4 al Lekoop.ornoéc'/.
Drug resistance sekwencjonowanie
HIV2_27 HIV-2 QAV204212_1 1 8 Q3 jakosciowa
QAV034114 1 1 8 Q3 . .
HIVDNA27 HIV-1 (DNA = kos
(DNA) QAV034114 2 2 4 QL Q3 Jakosciowa
QAV994108 1 1 8 Q3
HIVRNA27 HIV-1 (RNA) QAVS94108_2 2 4 311' 8‘23 jakosciowa iilosciowa
V994108 4 4 4 '
A - Q3, Q4
HIVDR27 HIV-1 Drug Resistance | QAV024131_1 1 4 Q4 lekoopornosc¢/




jéamn Copernicus
g

“‘r’)’ Sp.z 0.0
llos¢ llosé .
Kod programu Opis programu Numer dostaw | probek w Termin Typ analizy
katalogowy w roku wysylce dostawy
sekwencjonowanie
V014120 1 1 10 4
CMVDNA27 Human cytomegalovirus $V014120:2 > z QZC,IQ4 jakosciowa iilosciowa
V084119 1 1 10 4 , . S
HHV6DNA27 Human herpes virus 6 $V084119:2 > s Q2C,1Q4 jakosciowa i ilosciowa
MPV27 Human QAV054135_1 1 8 Q2 jakoéciowa
metapneumovirus
Human Papillomavirus QAV094130 1 1 12 Q3 . ,
HPVPRES27 = akosciowa
(PreservCyt) QAV094130_2 2 6 QlL, Q3 JaKosclow
Hpvsurgzy | HumanPapillomavirus |-y 180504 1 1 12 Q3 jakosciowa
(SurePath) -
. QAV054134_1 1 10 Q4 . .
INFRNA27 Infl A&B = kos
nfluenza virus QAV054134 2 > c @, o jakosciowa
INFTP27 Influenza Typing QAV064138 1 1 8 Q4 typowanie
V074106_1 1 10 4
JCDNA27 JC virus g,:V074106:2 > z Q2(,1Q4 jakosciowa iilosciowa
MM27 Mumps QAV144171_1 1 5 Q3 jakosciowa
MERS27 MERS coronavirus QAV154181 1 1 8 Q2 jakosciowa
_ QAV084139_1 1 10 Q4 S
NVRNA27 Norovirus QAV084139 2 > z 2. ad jakosciowa
PINFRNA27 Parainfluenza virus QAV064136_1 1 10 Q2 jakosciowa
V114145 1 1 10 3
PeVRNA27 Parechovirus $V114l45:2 > z Q1(,1Q3 jakosciowa
Respiratory syncytial QAV054142 1 1 10 Q4 .
RSV27 virus QAV054142_2 2 5 Q2, Q4 jakosciowa
RVRNA27 Rhinovirus QAV064143 1 1 10 Q2 jakosciowa
QAV204215 1 1 10 Q4 . .
V2 27 ARS-CoV-2 = kos
SCv2_ SARS-Co QAV204215 2 > s 2. a4 jakosciowa
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TTV27 Torque teno virus QAV184203 1 1 6 Q2 jakosciowa
. . QAV034103_1 1 10 Q3 . .
VZVDNA27 V lla-Zost = k
aricella-Zoster virus QAV034103 2 > z oL Q3 jakosciowa
WNVRNA27 West Nile virus QAV104141_1 1 10 Q3 jakosciowa
YFV27 Yellow fever virus QAV194207_1 1 8 Q3 jakosciowa
ZIKA27 Zika virus QAV164186_1 1 10 Q3 jakosciowa
BACTERIAL EQA
NTM27 Atypical mycobacterium | QAB194208_1 1 10 Q jakosciowa
B16SrRNA27 | Bacterial i{?\ISAR'bmoma' QAB164183_1 1 8 Q3 typowanie
BPDNA27 Bordetella spp. QAB094132 1 1 10 Q2 jakosciowa
Borrelia burgdorferi .
BbDNA27 spp. (Lyme Disease) QAB114147 1 1 10 Q3 jakosciowa
CPS27 Chlamydia psittaci QAB134165 1 1 8 Q2 jakosciowa
Chlamydia trachomatis | QAB174191_1 1 10 Q3
CTNg27 & Neisseria jakosciowa
gonorrhogae QAB174191 2 2 5 Q1, Q3
cP27 Chlamydophila QAB084107_1 1 5 Q2 jakogciowa
pneumoniae
. cepe QAB084125_1 1 10 Q4 .
CDDNA27 Clostridium difficile QAB084125 2 > S 2. aa jakosciowa
E.COLI27 Diarrheagenic QAB154179_1 1 8 Q3 typowanie
Escherichia coli
Extended Spectrum B-
ESBL27 lactamase QAB134162_1 1 8 Q3 typowanie
& Carbapenemase
GBS27 Group B Streptococcus QAB174200_1 1 8 Q4 jakosciowa
H.PYLORI27 Helicobacter pylori QAB164190_1 1 10 Qa3 jakosciowa
LPDNA27 Legionella spp. QAB044122_1 1 10 Q jakosciowa
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MRSADNA27 Meth'c'"a'zr':i?“a S| QABOS4124 1 1 10 a3 jakosciowa
Methicillin Resistant S.
MRSATP27 aureus Typing QAB074128 1 1 8 Q3 typowanie
(epidemiology and
outbreak studies)
Mycobacterium QAB014129 1 1 10 Q3 o,
MTBDNA27 tuberculosis QAB014129 2 2 5 Q1, Q3 jakosciowa
Mycobacterium
MTBDR27 tuberculosis Drug QAB194209 1 1 8 Q3 typowanie
Resistance
MG27 Mycoplasma genitalium | QAB184205_1 1 10 Q3 jakosciowa
MP27 Mycoplasma QAB174192_ 1 1 5 Q2 jakoéciowa
pneumoniae
SYPH27 Syphilis QAB154180_1 1 8 Q3 jakosciowa
Vancomycin Resistant .
VRE27 Enterococci QAB134163_1 1 5 Q3 typowanie
FUNGALEQA
ASPDNA27 Aspergillus spp. QAF104140_1 1 8 Q3 jakosciowa
CANDNA27 Candida spp. QAF124151_1 1 10 Q3 jakosciowa
DERMA27 Dermatophytosis QAF164187_1 1 8 Q3 jakosciowa
PCPDNA27 Pneumocystis Jirovecii | ¢y 14944 1 1 10 Q3 jakociowa
pneumonia (PCP)
PARASITIC EQA
TV27 Trichomonas vaginalis QAP184202_1 1 8 Q3 jakosciowa
. QAP044123 1 1 10 Q4 . . .
TGDNA27 T I d = ki
oxoplasma gondii QAPOA4123 2 3 z 2. jakosciowa

MULTI PATHOGEN EQA
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Arthropod-borne .
ARBO27 . QAM194206_1 1 10 Q3 jakosciowa
viruses
GastroB27 G Eiacter:[lalit. QAB124153_1 1 10 s jakosciowa
astroenteritis QAB124153_2 2 5 Q2,04
Central Nervous System | qav174195 1 1 10 Q4
CNSI127 | (Viral Meningitis and — jakosciowa
Encephalitis) QAV174195_2 2 5 Q2, Q4
Central Nervous System | QAM174196_1 1 10 Q4
CNSII27 Il (Non-Viral Meningitis jakosciowa
and Encephalitis) QAM174196_2 2 Qz, Q4
MALDI27 MALDI-TOF QAB124155_1 1 Q3 typowanie
-, . QAP124154 1 1 10 Q4 . , .
P27 P tic Gast terit = k
Gastro arasitic Gastroenteritis QAP124154 2 > z @08 jakosciowa
. QAV164188_1 1 10 Q3 . .
RESPI27 R t I = kos
espiratory QAV164188 2 > c L3 jakosciowa
. QAM204216_1A 1 10 Q2 . .
RESPIplus27 R t | PI = kos
plus espiratory | Plus QAM204216_1B 1 10 oa jakosciowa
i QAV164189_1 1 10 Q3 C
RESPII27 Respiratory Il QAV164189 2 > 5 QL3 jakosciowa
. QAM174193 1 1 10 Q3 . .
RESPIII27 Respiratory I QAM174193 2 > S aLa3 jakosciowa
SEPSIS27 Sepsis QAB164178_1 1 10 Q3 jakosciowa
Sexually Transmitted QAB154177_1 1 10 Q4 .
STI_127 Infections | QAB154177 2 2 5 Q2,04 Jakosciowa
Sexually Transmitted QAM174201 1 1 10 Q4 .
STI_N27 Infections Il QAM174201_2 2 5 Q2,04 jakosciowa
TRANS27 Transplantation (Viral) | QAM174198 1 1 10 Q2 jakosciowa iilosciowa
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GastroV27 Viral Gastroenteritis gﬁxigii?i; ; 150 Q;)fM jakosciowa
EQA Pilot Studies

BABESIA27 Babesia QAP214219 1 1 6 Q3 jakosciowa

CHAGAS27 Chagas QAP214217_1 1 6 Q3 jakosciowa

FRATUL27 Francisella tularensis QAB214220 1 1 6 Q3 jakosciowa

MALARIA27 Malaria QAP214218 1 1 8 Qa3 jakosciowa
VNGS27 Viral NGS QAV274234 1 1 8 Q3 oporno$é/sekwencjonowanie

POX27 Poxviruses QAV224225 1 1 10 Q3 jakosciowa

GAS27 Group A Streptococcus QAB234226_1 1 10 Q3 jakosciowa

JOINT27 Joint Infection QAM244227 1 1 10 Q3 jakosciowa

Cytomegalovirus Non- QAV254230_1 1 10 Q4 . , .

CMVNB27 " gBIood QAV254230 2 2 5 Q2,04 jakosciowa

CANAUR27 Candida auris QAF254229 1 1 8 Q3 jakosciowa

BBVDBS27 BBV Dried Blood Spots | QAM254228 1 1 10 Q3 jakosciowa

RASH27 Rash QAM264232_1 1 10 Q3 jakosciowa

BNGS27 Bacterial NGS QAB264233 1 1 8 Q3 typowanie




